STRESZCZENIE

Dominacja jaderkowa (ang. nucleolar dominance; ND) jest zjawiskiem o podiozu
epigenetycznym, wystepujacym u wielu mieszancow miedzygatunkowych i allopoliploidéw i
polegajacym na selektywnym wyciszeniu transkrypcyjnym genéw 35S rRNA wywodzacych sig
od jednego z gatunkdéw ancestralnych. Pomimo wielu lat badah nad ND, mechanizmy stojace za
tym zjawiskiem sg wcigz stabo poznane. Dlatego tez zasadniczym celem niniejszej pracy byto
zbadanie mechanizmoéw molekularnych lezacych u podstaw preferencyjnego wyciszenia genow
35S rRNA na drodze ND u allotetraploidalnej trawy, Brachypodium hybridum. Gatunek ten
charakteryzuje sie¢ sktadem genomowym DDSS (subgenom D z B. distachyon; subgenom S z
B. stacei) i z racji matego genomu o niskiej zawartosci sekwencji powtarzalnych stanowi cenny
model do badan nad ND. Analizom poddano loci 35S rDNA u r6éznych genotypoéw B. hybridum,
a badania prowadzono na poziomie populacyjnym.

Stosujgc technike FISH wykazano, ze wickszo$¢ badanych genotypow B. hybridum
posiada liczbe loci 35S rDNA odpowiadajacg sumie loci wystepujagcych w genomach
domniemanych przodkdw. Stosujac hybrydyzacje Southerna i analizy bioinformatyczne okreslono
udziat homeologow 35S rDNA u réznych genotypdw B. hybridum. Wykazano, ze u wigkszosci
badanych genotypéw loci 35S rDNA z subgenomu S byly stopniowo ecliminowane w toku
ewolucji. Ekspresje homeologdw 35S rDNA badano na r6znych etapach ontogenezy B. hybridum
z wykorzystaniem metody RT-gPCR ze starterami genomowo-specyficznymi i RT-CAPS.
Wykazano, ze ND jest zjawiskiem zaleznym od genotypu, pokolenia, tkanki, jak rowniez
osobnika. Ponadto badano metylacje DNA w loci 35S rDNA u wybranych genotypow B. hybridum
z wykorzystaniem hybrydyzacji Southerna na gDNA poddanym restrykcji enzymem wrazliwym
na metylacje DNA. Wykazano wazng rolg metylacji DNA w ksztalttowaniu ND u B. hybridum.

ND u B. hybridum okazata si¢ by¢ zalezna od konkretnego etapu rozwoju rosliny jedynie
w odniesieniu do niektorych genotypow. Ponadto wykazano, ze ND wystgpuje niezaleznie od
kierunku krzyzowki. Wyniki badan przedstawione W niniejszej pracy poszerzaja wiedze na temat
podstaw molekularnych ND oraz skomplikowanych interakcji migdzy ekspresja genow a
mechanizmami epigenetycznymi na poziomie populacyjnym. Pokazujg rowniez, ze B. hybridum

moze stanowi¢ cenny model w zaawansowanych badaniach nad ND.



