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Recenzent:

Prof. dr hab. Anna Nadolska-Orczyk

Instytut Hodowli i Aklimatyzacji Ro$lin — Panstwowy Instytut Badawczy
Radzikow, 05-870 Btonie

Ocena osiggniecia naukowego, pozostalego dorobku naukowego,
dydaktycznego i organizacyjnego dr Agnieszki Janiak, pracownika
Instytutu Biologii, Biotechnologii i Ochrony Srodowiska Uniwersytetu
Slaskiego w Katowicach, ubiegajacej si¢ 0 nadanie stopnia doktora
habilitowanego

Niniejsza ocena zostala przygotowana w oparciu o nast¢pujace materialy, przekazane poczty
elektroniczng przez Sekretariat Rady Naukowej Instytutu Biologii, Biotechnologii i Ochrony
Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego w Katowicach:

1. Whniosek o przeprowadzenie post¢gpowania habilitacyjnego.

2. Autoreferat — opis osiggnie¢ naukowych.

3. Wykaz osiggnie¢ naukowych, informacja o aktywnosci naukowej i wspolpracy z
otoczeniem spolecznym i gospodarczym.

4. Zalgczniki: poswiadczona kopia dyplomu doktora nauk biologicznych, kopie prac
wchodzacych w sklad osiggnigcia naukowego, o$wiadczenia wspolautorow, kopie
pozostatych publikacji, informacje o kierowaniu grantami, o stazach naukowych i
dydaktycznych, prowadzonych kursach i nagrodach.

A. Informacje ogolne

Pani dr Agnieszka Janiak ukonczyta studia magisterskie, specjalnos¢ biotechnologia w Katedrze
Genetyki na Wydziale Biologii i Ochrony Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego w Katowicach w
2001. W ramach pracy magisterskiej przeprowadzifa ,,Analiz¢ genetyczng i molekularng mutantow
jeczmienia (Hordeum vulgare L.) o zmienionej morfologii korzeni zarodkowych i wlosnikéw” pod
opieka Promotor, prof. dr hab. Iwony Szarejko. Rozpoczgte w ramach pracy magisterskiej badania
Habilitantka kontynuowata w pracy doktorskiej pt. ,Mapowanie genéw odpowiedzialnych za
rozw6j whosnikéw u Hordeum vulgare L. z wykorzystaniem markeréw DNA” pod opieka tej samej
Promotor. Doktorem nauk biologicznych zostata w 2005.

W czasie realizacji doktoratu Kandydatyka byta zatrudniona w Katedrze Genetyki jako asystent
(lata 2002-2006). W latach 2006-2007 pracowata na stanowisku post-doc w Seoul National
University, College of Agriculture and Life Sciences (Korea Potudniowa) a od 2006 do dzis jako



adiunkt (z rocznym zatrudnieniem jako starszy wyktadowca).

B. Ocena osiagnie¢ naukowo-badawczych
1. Catkowity dorobek naukowy, dane naukometryczne
Dotychczasowy dorobek dr Agnieszki Janiak to:

1. Osiagniecie naukowe, na ktére sklada si¢ cykl powigzanych tematycznie 3 publikacii
opublikowanych w latach 2016 — 2019, o tacznym wspétczynniku wptywu (IF) zgodnym z
rokiem opublikowania (dla 2019 — pigcioloetnim) wynoszacym 14,267, punktacji MNiSW
rownej 225 (biezgcej réwnej 380) i liczbie cytowan: 72 (z dnia 19. 01. 2021). Ponadto w
sklad osiggnigcia wehodzg dwa patenty udzielone w 2019 o lacznej liczbie punktéw 150 co
w sumie daje zgodnie z biezaca oceng MNiSW 530 punktow.

2. Dorobek nie wchodzacy w sklad osiagnigcia naukowego: przed uzyskaniem stopnia
doktora: 1 publikacja angloj¢zyczna; po uzyskaniu stopnia doktora: 17 publikacji z listy
JCR, 2 prace przegladowe w czasopismie krajowym, 53 doniesienia konferencyjne w
formie referatéw (w tym 9 wyglaszanych przez Kandydatke) i posterow.

Sumaryczny IF wedlug listy Journal Citation Reports (JCR), zgodnie z rokiem opublikowania
wynosi 46,603, liczba punktéw wg MNiSW wynosi 617 lub wg. biezacej punktacji 1620.

Indeks Hirscha calego dorobku (wedlug bazy Web of Science) wynosi 9 a suma cytowan
327 lub 304 bez autocytowan.

2. Ocena osiggniecia naukowego

Na osiagniecie naukowe pt.: ,Identyfikacja i charakterystyka genéw odpowiedzi na stres
suszy u jeczmienia z wykorzystaniem metod globalnej analizy transkryptoméw i szezegolnym
uwzglednieniem genéw odpowiedzi na stres suszy ulegajacych ekspresji w korzeniach” sktada
si¢ cykl 1 publikacji przegladowej, 2 publikacji oryginalnych i 2 patentéw:

Publikacje:

1. Janiak A, Kwasniewski M, Szarejko I. 2016. Gene expression regulation in roots
under drought. Journal of Experimental Botany 67(4): 1003-14

2. Janiak A, Kwasniewski M, Sowa M, Gajek K, Zmuda K, Koscielniak J, Szarejko I.
2018. No time to waste: transcriptome study reveals that drought tolerance in barley
may be attributed to stressed-like expression patterns that exist before the occurrence
of stress. Front. Plant Sci. 8:2212. doi: 10.3389/fpls.2017.02212

3. Janmiak A, Kwasniewski M, Sowa M, Kuczynska A, Mikolajczak K, Ogrodowicz P,
Szarejko 1. 2019. Insights into barley root transcriptome under a mild drought stress
with the emphasis on gene expression regulatory mechanisms. Int. J. Mol. Sci. 20,
6139; https://doi.org/10.3390/ijms20246139

Patenty:

4. Janiak A., Kwasniewski M., Guzy-Wrébelska M., Sowa M. 2019. Patent nr 233338 na
wynalazek: “Sekwencja starteréw i sposéb analizy poziomu ekspresji genéw HvDHN4,
HvDHN7, HvPRX6 i HYPRX10 jeczmienia oraz sposéb identyfikacji odmian jeczmienia
tolerancyjnych na susze”.




5. Janiak A., Kwasniewski M., Guzy-Wrébelska M., Sowa M. 2019. Patent nr 233339 na
wynalazek: “Sekwencja starteréw dla sekwencji genomowych genéw HvDHN4,
HvDHN7, HVPRX6 i HYPRX10 i sposéb amplifikacji ich fragmentow genomowych oraz
spos6b genotypowania odmian jeczmienia na podstawie identyfikacji alleli tych genow™.

Publikacje ukazaty si¢ w bardzo dobrych czasopismach z listy JCR a ich IF waha si¢ migdzy
4,106 do 5,83. Liczba cytowan za publikacje wynosi 61. Udzial habilitantki w publikacjach
jest dominujacy i waha si¢ od 70% do 90%. Obejmuje on prace koncepcyjng i syntezg
niezbednych informacji literaturowych oraz w przypadku prac oryginalnych, zaplanowanie
eksperymentow, wykonanie analiz molekularnych i bioinformatycznych oraz redakcje tekstu,
tabel i rysunkow. We wszystkich trzech publikacjach Habilitantka jest autorem pierwszym i
korespondencyjnym. Udzial w dwoch patentach wchodzacych w sklad osiagnigeia Kandydatka
ocenila na 40%. Polegal on na przeprowadzeniu analizy ekspresji genow w genotypach o
zrbznicowanej tolerancji na stres suszy, genotypowaniu i wytypowaniu genéw istotnych w tym
procesie, zaprojektowaniu starterdw, opracowaniu procedur i przygotowaniu tresci wnioskow.

Przedstawiony cykl 1 publikacji przegladowej, 2 publikacji oryginalnych i 2 patentow jest
spojny tematycznie miesci si¢ w tytule osiggniecia. Dotyczy on bardzo waznego i ciggle
nasilajacego sie problemu suszy i jego wplywu na wzrost i plonowanie jednego z istotnych
gospodarczo zbdz, jecznienia. ,Identyfikacja i charakterystyka genéw odpowiedzi na stres
suszy...” u tego gatunku umozliwia poznanie mechanizmu regulacji odpowiedzi na ten stres,
prowadzac do uzyskania wlasciwego fenotypu. Kandydatka w swoich badaniach skupita si¢ na
identyfikacji i charakterystyce genéw odpowiedzi na stres zwigzanych z korzeniem, ktory jest
kluczowym organem narazonym na brak dostgpno$ci wody w podtozu. Ze wzglgdu na ztozony
charakter tej odpowiedzi badania przeprowadzono w oparciu o globalng analizg
transkryptomow.

Prace nad poruszanym zagadnieniem Kandydatka rozpoczeta od przegladu dotychczas
poznanych i opisanych mechanizméw regulacji ekspresji genéw zwiazanych ze stresem suszy
w korzeniu. Dotyczy to genéw aktywujacych $ciezki sygnatéw komoérkowych (kinaza
histydynowa, reaktywne formy tlenu) zwigzanych z monitorowaniem zmian w ci$nieniu
turgorowym komérek. Kandydatka podkreslita istotng rolg w tym procesie genow regulujgcych
poziom hormonéw roslinnych w tym kwas abscyzynowego (ABA) i auksyny. Trzecig grupa s
czynniki transkrypcyjne modulujace metabolizm osmoprotektantow i regulujagce wiele
proceséw rozwojowych w tym wzrost i rozwdj korzeni.

W ramach badan oryginalnych przeprowadzono globalng analiz¢ transkryptoméw w
korzeniach i ligciach dwoch genotypow o skrajnej, wysokiej lub niskiej tolerancji na stres suszy.
Badania umozliwily wybor szerokiego spektrum genow aktywowanych w trakcie stresu oraz
wyr6znienie tych, ktore sa tkankowo-specyficzne. Wyniki globalnej analizy transkryptomow
w wyniku zastosowania silnego stresu przedstawiono w pracy Janiak iin., 2018 (Front. Plant
Sci.), natomiast w wyniku stresu umiarkowanego w pracy Janiak iin., 2019 (Int. J. Mol. Sci.).
Identyfikacje puli genéw istotnych do adaptacji w warunkach stresu przeprowadzono w oparciu
o zréznicowanie ekspresji w genotypie tolerancyjnym i wrazliwym, zakladajac, ze pula genow
w genotypie tolerancyjnym umozliwia lepsza adaptacjg. Dalsza charakterystyke
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przeprowadzono w oparciu o profile ekspresji wybranych genow. Wsrod zidentyfikowanych
gendw byl gen kodujacy czynnik transkrypceyjny ICE1, powigzany z regulacja innych, znanych
czynnikow transkrypcyjnych zwigzanych ze stresem suszy. Byt on zwigzany z odpowiedzig na
stres w calej roslinie jeczmienia a w przypadku ro$lin dwulisciennych determinowat
wytwarzanie wigkszego systemu korzeniowego. Innym zidentyfikowanym i wytypowanym do
dalszych badan przez Habilitantk¢ genem jest gen kodyjacy czynnik transkrypcyjny BEE,
biorgcy udzial w regulacji brassinosteroidéw i ABA. Dwa nastepne biorg udzial w syntezie
brassinosteroidéw. Niezbadanym dotad genem jeczmiennym jest homolog genu ULKI,
zwigzany z autofagig u cztowieka i drozdzy. Duza grupe identyfikowanych genéw stanowity
te, biorgce udzial w ksztattowaniu tolerancji na stres suszy. Kandydatka wskazala na ponad
1700 gendéw zwigzanych z odpowiedzig na silny stres suszy i spoecyficznych dla korzenia i
przeanalizowala ontologi¢ 170 genéw. Ich zréznicowana ekspresja miata zwigzek z procesami
fosforylacji oraz procesami rozwojowymi korzenia. Wyrézniono gen kodujacy kinaze z
domeng LIM, biorgca udziat w przekazywaniu sygnatéw komérkowych i prawdopodobnie
aktywacjg czynnikéw transkrypcyjnych. Te ostatnie wraz z innymi regulatorami ekspresji
gendw naleza do nastepnej, zidentyfikowanej przez Kandydatke grupy. Istotnym wnioskiem z
tych badan bylo wykazanie zréznicowanego sposobu regulacji tych genéw, zaleznego od
stopnia natezenia stresu. Kandydatka wytypowata geny najbardziej interesujace w tej grupie do
dalszych badan, np. gen kodujgcy czynnik CXC, zwigzany z regulacja podzialow
komorkowych; dwa geny kodujace czynniki transkrypcyjne z nadrodziny MYB, aktywujace
odpowiedz na niedob6r fosforu lub azotu i w konsekwencji wzrost i rozwéj korzeni; geny
kodujace czynniki transkrypcyjne z rodziny Tify, zwigzane z regulacja odpowiedzi na
jasmoniany, moggce hamowa¢ wzrost korzeni w warunkach silnego stresu/niedoboru wody u
odmiany tolerancyjne;j.

Badania przedstwione w obydwu publikacjach (Janiak i in. 2018, 2019) zaowocowaly ponadto
zaproponowaniem sciezek regulacji ekspresji genéw docelowych przez cztery wybrane
czynniki transkrypcyjne aktywne pod wplywem umiarkowanej suszy (Janiak i in. 2019).
Kandydatka postawita i wstepnie weryfikowala hipoteze udzialu grupy genéw
zaangazowanych w procesy fotosyntezy a ulegajacych ekspresji podczas stresu suszy w
korzeniach w procesach oksydoredukcyjnych komoérek korzenia.

Waznym, badawczo-aplikacyjnym elementem osiagniecia dr Agnieszki Janiak bylo
opracowanie sekwencji starteréw dla czterech genow, ktore zostaty wytypowane jako markery
odpowiedzi na stres suszy u jeczmienia oraz opracowanie metody analizy materialow
hodowlanych pod katem tolerancji na stres suszy (Janiak i in., patent nr 233338 i 233339).

Ocena podsumowujaca osiggni¢cie naukowe

Podsumowujac, do najwazniejszych wynikéw badafi w ramach osiagnigcia Habilitantki jest
wykazanie, ze:

1) czgs¢ genéw odpowiedzi na stres suszy w odmianie tolerancyjnej jeczmienia jest aktywna
przed wystapieniem tego stresu, co umozliwia ich szybkg aklimatyzacje do warunkéw
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stresu,

2) wskazanie na najwazniejsze procesy, w ktorych uczestniczg geny zwigkszajgce tolerancje
na stres suszy,

3) wykazanie, ze silny stres suszy powoduje aktywacj¢ znacznie wiekszej liczby czynnikow
transkrypcyjnych niz w przypadku stabego stresu, a profile ich ekspresji sa rozne w zaleznosci
od natezenia stresu,

4) wyodrebnienie 10 genéw (czynnikow transkrypeyjnych i innych regulatoréw ekspresji) silnie
odpowiadajacych na stres suszy, moggcych by¢ genami kandydujgcymi do podwyzszania
wzrostu tolerancji na ten stres w korzeniu,

5) zaproponowanie $ciezek regulacji genoéw kodujacych 4 czynniki transkrypcyjne w warunkach
umiarkowanej suszy,

6) czesciowa weryfikacja hipotezy, ze geny zaangazowane w procesy fotosyntezy, ktorych
ekspresja wystepuje w korzeniu moga petni¢ funkcje centrow antyoksydacyjnych podczas
stresu suszy,

7) uzyskanie ochrony patentowej dla sekwencji i metod analizy 4 genow, stuzgcych jako markery
odpowiedzi na stres suszy.

Nalezy podkreslié, ze opublikowane prace s3 opracowane bardzo obszernie. Poza pelng
analiza statystyczna globalnej analizy transkryptoméw, Habilitantka przeprowadzila
profilowania ekspresji wybranych genéw oraz szeroko interpretowala uzyskane wyniki w
celu powigzania wynikow badai z mechanizmami tolerancji na stres i wylowienia
najistotniejszych elementéw/genéw do dalszych badan.

Stwierdzam, ze cykl 1 publikacji przegladowej, 2 publikacji oryginalnych oraz dwoch
patentéw, wskazany przez Habilitantke jako osiagniecie naukowe, wnosi istotny wklad w
rozwo6j dyscypliny nauki biologiczne i tym samym spelnia kryteria Ustawy Prawo o
szkolnictwie wyzszym i nauce, zgodnie z art. 219 ust. 1 pkt. 2.

3. Ocena pozostalego  dorobku  naukowego,  dydaktycznego i
organizacyjnego

3.1. Ocena dorobku naukowego nie wlaczonego do osiagni¢cia naukowego.

Na pozostaty dorobek publikacyjny dr Agnieszki J aniak sktada sig:

Przed doktoratem: jedna publikacja w czasopi$mie angloj¢zycznym obecnie nie widniejagcym
na listach czasopism oraz 17 doniesien konferencyjnych z czego 2 aglojezyczne zostaly
wygloszone przez Habilitantke, 7 to referaty przedstawione przez wspélautoréw i 8 to postery.

Po doktoracie obejmuje wspotautorstwo w 17 publikacjach z listy JCR opublikowanych w
latach 2006 — 2019, 2 publikacje przegladowe opublikowane w Postepach Biologii Komorki
oraz 53 doniesienia konferencyjne. W 6 publikacjach Habilitantka jest pierwszym autorem a w
7 drugim, co $wiadezy o jej znaczacym udziale. W ramach doniesien konferencyjnych
Habilitantka wyglosita 7 referatow w tym 6 anglojezycznych, 12 to referaty ze
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wspotautorstwem Habilitantki a 17 to postery.

Dorobek po doktoracie jest znacznie bogatszy w poréwnaniu do tego sprzed doktoratu
zarobwno pod wzgledem ilosciowym jak i jako$ciowym. Przy czym o ile Habilitantka
realizowala doktorat przez 4 lata, dalszy okres do habilitacji to 15 lat. Stad dane
naukometryczne za ten okres, jak podano wezesniej, s3 wysokie (IF = 46,603, iH = 9, cytowan
266).

Pierwsza czg$¢ badan ujetych w tym dorobku to cykl 6 prac na temat aspektow molekularnych
rozwoju korzenia w jeczmieniu w tym identyfikacji genéw zwiazanych z morfogenezg
wlo$nikéw oraz badaniem ich transkryptoméw i proteomdéw. Zwienczeniem 3 prac nad
identyfikacja genéw jest wyodrgbnienie genu kandydujacego, kodujacego jeden z czynnikéw
transkrypcyjnych, odpowiedzialnego za pierwszy etap tworzenia wlognikéw (Front. Plant Sci.,
2018). Udziat Habilitantki w pierwszej pracy jest dominujacy (opublikowane wyniki pracy
doktorskiej) a w pozostatych znaczacy (druga wspétautorka). Badania transkryptomow i
proteomow objely nastepne 3 prace, w ktorych zidentyfikowano 10 genéw réznigcych mutanta
bezwlosnikowego od genotypu kontrolnego, wlosnikowego a nast¢pnie obydwa genotypy
poddano analizie na stres suszy. Wykazano udzial wio$nikéw w procesach ochronnych
niedoboru wody (J. Exp. Bot., 2016). Z gtéwnym udzialem Habilitantki wykonano réwniez
analiz¢ proteoméw dwoch wybranych mutantéw whosnikowych, co pozwolito na identyfikacje
13 biatek specyficznych dla okreslonego mutanta.

Habilitantka brala réwniez udziat w pracach wymagajacych uzycia markeréw molekularnych,
generowanych r6znymi technikami w badaniach genetycznych rzepaku (2 prace), soi (1 praca)
1 innych gatunkéw (2 prace). W badaniach na soi Habilitantka zastosowata technike
amplifikacji PCR ze starterami o degenerowanej sekwencji (DOP-PCR) w celu uzyskania
markeréw typu SNP. Prace Habilitantka zrealizowala na rocznym stazu podoktorskim na
Uniwersytecie w Seulu (Korea Potudniowa) i byta jej pierwszym autorem (Euphytica, 2008).
W innej pracy markery typu ISSR umozliwily wnioskowanie o modelu dziedziczenia u
mieszanca Festulolium (BMC Genomics, 2019). Jako pierwszy autor (we wspOlpracy z
Centrum Dziedzictwa Przyrody Gérnego Slaska) Habilitantka przeprowadzila i opublikowata
badania zmiennosci genetycznej $ci$le chronionego gatunku paproci wodnej. We wspolpracy z
Katedra Botaniki i Ochrony Przyrody US Habilitantka brata réwniez udzial w analizie
zmiennosci genetycznej inwazujnych gatunkéw rdestowcow (2 prace).

Trzecia czg$¢ badan dotyczyla identyfikacji genéw i QTL zwigzanych z procesami
fizjologicznymi i biochemicznymi zachodzacymi podczas stresu suszy w jeczmieniu (1 praca),
analiz transkryptomicznych w li§ciach jeczmienia w procesach fotosyntezy podczas tego stresu
(1 praca).

Znajomos¢ technik klonowania pozycyjnego Habilitantka wykorzystala do nawigzania
wspolpracy z osrodkami naukowymi we Wioszech, Niemczech i Hiszpanii w ramach projektu
badawczego BarPLUS nt. identyfikacji i charakterystyki genéw zwiazanych z produkcia
biomasy. Do tej pory wytypowano 2 geny kandydackie determinujgce wyksztalcenie
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erektoidalnego pokroju ro$liny i malego kata osadzenia lisci na zdzble oraz szybsze
rozpraszanie energii w procesie fotosyntezy. Badania sa kontynuowane a wyniki
przygotowywane do publikacji.

Podsumowujac, Habilitantka dysponuje bogatym warsztatem badawczym obejmujgcym
prowadzenie analiz w oparciu o zréznicowane markery molekularne, identyfikacje, izolacje¢ 1
analize ekspresji genéw oraz ich bioinformatyczng analiz¢ funkcjonalng, tworzenie map
genetycznych i klonowanie pozycyjne. W zwigzku z tak bogatym warsztatem dr Agnieszka
Janiak wspotuczestniczyla w badaniach réznych zespotéw pracujgc nad roéznymi aspektami
badawczymi dotyczacymi zréznicowanych gatunkow.

Istotna aktywno$¢ naukowa realizowana w innych uczelniach czy jednostkach
naukowych, w szczegélnosci zagranicznych

W latach 2006-2007, po uzyskaniu stopnia doktora Habilitantka odbyta roczny staz naukowy
na Uniwersytecie w Seulu (Korea Potudniowa). Tam uczestniczyta w badaniach nad nowymi
markerami typu SNP, jak opisano wyzej, zakoficzonych publikacja. W 2008 Habilitantka odbyta
réwniez miesieczny staz w ramach projektu COST Short Scientific Mission, pracujac nad metoda
izolacji biatek z korzeni i liéci jeczmienia na Uniwersytecie Technicznym w Danii. Ponadto w 2009
odbyla péitoramiesieczny staz w ramach projektu UPGOW w Leibniz Institute of Plant Genetics
and Crop Plant Research w Gatersleben, gdzie zapoznata si¢ z metodyka analizy proteomu. Miata
tam réwniez mozliwosé przeprowadzenia badan na wlasnym materiale i tym samym opublikowania
wynikoéw wiasych badan.

Szeroka aktywno$é naukowa z 12 innymi jednostkami umozliwit rowniez Habilitantce udzial w
duzym projekcie o charakterze multidyscyplinarnym POLAPGEN-BD, w ktorym byta
kierownikiem jednego zadania. Badania realizowane w ramach tego projektu (lata 2010-2014)
umozliwity Habilitantce opracowanie publikacji i patentéw bedacych jej gtownym osiggnigciem

naukowym.

W latach 2016-2019 Habilitantka zostata kierownikiem projektu mi¢dzynarodowego BarPLUS w
ramach ERA-NET, finansowanego przez NCBiR. Wspotpraca nt. ,,modyfikacji architektury pedu
oraz procesu fotosyntezy u jeczmienia w celu maksymalizacji produkcji biomasy i plonu...” oparta
o materiatu z populacji TILLING wyprowadzone w jednostce Habilitantki byta realizowana przez

2 jednostki wloskie, hiszpanska i niemiecka.

O aktywnosci naukowej Habilitantki pozytywnie swiadczy rowniez jej udzial jako wykonawcy w
5 innych projektach: projekt COST, projekt MNiSW, projekt europejski w ramach 7. Programu
Ramowego UE, 2 projekty finansowane przez NCBiR. Wazng role odegral projekt EuROOT,
realizowany w ramach 7. Programu Ramowego UE, ktorego realizacja przyczynita si¢ do
opracowania dwéch publikacji, w tym 1 przegladowej wchodzacej w sktad osiagnigcia.

Podsumowujac stwierdzam, ze dorobek naukowy nie wchodzacy w sklad osiagnigcia
naukowego jest bardzo obszerny, obejmuje znaczacy wklad Habilitantki w jego powstanie
i spelnia kryteria stawiane kandydatom ubiegajacym si¢ o nadanie stopnia naukowego
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doktora habilitowanego.

3.2 Informacja o osiggnieciach dydaktycznych, organizacyjnych oraz
popularyzujacych nauke.

Osiagniecia dydaktyczne

Dr Agnieszka Janiak uczestniczyla w organizacji i prowadzeniu zajeé dydaktycznych dla
studentéw studiow licencjackich, magisterskich oraz studiéw doktoranckich. Opracowata
wyklady autorskie nt. podstaw genetyki, genomiki roslin, genomiki funkcjonalnej w j.
angielskim i genetyki molekularnej. Opracowata autorskie zajecia (wyklady i konserwatoria)
dla przedmiotu nutrigenomika i nutrigenetyka. Brala udzial w opracowaniu programu
laboratoriéw dla 10 przedmiotéw kierunku Biotechnologia, 1 kierunku Biologia oraz kierunku
Biofizyka US. Ponadto byla opiekunka naukowsa 18 prac magisterskich i 4 licencjackich. Byla
promotorem 9 prac licencjackich oraz pehita funkcje promotora pomocniczego jednej pracy
doktorskiej dr Patrycji Gajewskiej o tematyce badan $cidle zwigzanej z badaniami
realizowanymi przez Habilitantke. W minionym roku akademickim prowadzita tutoring,
opiekujac si¢ uczennicg liceum w ramach programu ,,Uniwersytet Najlepszych” US.

Dr Agnieszka Janiak uczestniczyla w trzech kursach majacych na celu podnoszenie jej
kwalifikacji nauczyciela akademickiego.

Habilitantka prowadzita réwniez trzykrotnie kursy miedzynarodowe, finansowane przez
Migdzynarodowa Agencje Energii Atomowej w Wiedniu: w 2007 kurs nt. markeréw
molekularnych na Uniwersytecie La Molina w Peru; w 2008 byla dyrektorem i wyktadowcg
kursu nt. marker6w molekularnych, prowadzonego na US; w 2010 byla ponownie dyrektorem
i wykladowceg kursu nt. indukowanych mutacji z uzyciem TILLING i markeréw DNA.

Osiagniecia organizacyjne

Wymienione wyzej kursy miedzynarodowe sa nie tylko osiagnieciem dudaktycznym ale
réwniez organizacyjnym Habilitantki biorac pod uwage jej zaangazowanie w ich organizacje.

Dr Agnieszka Janiak brata ponadto udzial w przygotowaniu dokumentacji umozliwiajgcej:
zwigkszenie mobilnosci kadry dydaktycznej swojego Wydziatu (program UPGOW, 2008), prac
zwigzanych z modernizacjg infrastruktury laboratoriéw (2012), opracowaniu ,Zatozen
wstepnych do budowy Centrum Biotechnologii i Bioréznorodnosci Uniwersytetu Slqskiego”
(2013 —2016). Petnita funkcje pelnomocnika Dziekana Wydziatu dotyczacego aparatury (2012
—2016) a w 2019 zostata przedstawicielem Wydzialu Nauk Przyrodniczych do Zespotu ds.
Zarzadzania Infrastrukturg Badawczg, Dydaktyczng i Artystyczng Uniwersytetu Slaskiego.

Jeszcze jako doktor, Habilitantka zostala wybrana do Rady Wydziatu BiOS do reprezentowania
niesamodzielnych pracownik6w naukowo-dydaktycznych.

Dr Agnieszka Janiak jest aktywnym recenzentem publikacji w dobrych czasopismach z listy
JCR, m.in. Sci. Rep., BMC Plant Biol. czy Int. J. Mol. Sci., dla ktorych wykonata 27 recenzji.



Brata rowniez udziat w recenzji raportu konicowego projektu i wnioskoéw grantowych.

Za swojg dzialalno$¢ naukowo-badawczg oraz organizacyjng dr A. Janiak otrzymata 5 nagréd
indywidualnych i zespotlowych US, w tym w 2017 nagrode specjalng Rektora I stopnia za
wybitne osiggni¢cia naukowe.

Podsumowanie osiagni¢é dydaktycznych, organizacyjnych oraz popularyzujacych nauke.

Dr Agnieszka Janiak ma duze osiggniecia dydaktyczne, organizacyjne czy tez popularyzujace
naukg. Opracowala i prowadzila szereg wykladow oraz zaje¢ w tym kursow
mi¢dzynarodowych. Byla opiekunem prac magisterskich, opiekunem i promotorem prac
licencjackich oraz byta promotorem pomocniczym doktoratu. Brala intensywny udzial w
pozyskiwaniu funduszy na zwigkszenie mobilnosci pracownikéw oraz organizacje¢ i rozbudowe
Wydziatu.

Podsumowanie koncowe

Uwazam, ze oceniane osiagnigcia dr Agnieszki Janiak spelniaja kryteria wymagane do
nadania stopnia naukowego doktora habilitowanego. Dlatego popieram wniosek
Habilitantki o nadanie jej stopnia naukowego doktora habilitowanego w dziedzinie nauk
Scislych i przyrodniczych w dyscyplinie nauk biologicznych.

Oswiadczam, ze calkowity dorobek dr Agnieszki Janiak spelnia wymogi art. 219 ustawy
z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce.

/prof. dr hab. Anna Nadolska-Orczyk/
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